Tuszowanie KORONY: Dziesiagtki
préobek testowych Z
najwczesniejszych
potwierdzonych przypadkoéw
koronawirusa usunietych z
bazy danych NIH

Stwierdzono, z7e dziesigtki proébek testowych od
najwczesniejszych potwierdzonych pacjentéw z koronawirusem
(COVID-19) w Wuhan w Chinach zostaty usuniete z bazy
danych Narodowego Instytutu Zdrowia (NIH) wykorzystywanej do
$ledzenia rozwoju SARS-CoV-2.

Pliki mogty dostarczy¢ istotnych wskazdéwek na temat powstania
wirusa 1 czasu jego rozprzestrzeniania sie przed wybuchem w
grudniu 2019 r.

Jesse Bloom, wirusolog z Fred Hutchinson Cancer Research
Center w Seattle, zauwazyt usuniecie i uda*o mu sie odzyska¢
czes¢ danych. Powiedziat, ze wierzy, ze Chiny usunety pliki,
aby ,zaciemni¢ ich istnienie”.

Czterdzies$ci pie¢ pozytywnych prébek zostato pierwotnie
przestanych do archiwum odczytu sekwencji NIH
przez Uniwersytet Wuhan w marcu 2020 r.

Probki zostaty opublikowane w ramach badania dotyczgcego
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diagnozowania pacjentéw z COVID za pomocg testéw PCR -
zaledwie kilka dni przed wydaniem przez rzad chinski nakazu
zatwierdzenia publikacji wszystkich danych dotyczgcych
koronawirusa.

Bloom zauwazyt, ze wszystkie 45 prébek zostato od tego czasu
pobrane z bazy danych, bez ,zadnego wiarygodnego naukowego
powodu”. Szczegdéty zatuszowania opisat w artykule naukowym
zatytutowanym ,0dzyskiwanie usunietych danych z gtebokiego
sekwencjonowania rzuca wiecej Swiatt*a na wczesng epidemie
SARS-CoV-2 w Wuhan”.

NIH potwierdzit, ze sekwencje zostaty usuniete w czerwcu 2020
r. na prosbe badacza, ktory pierwotnie przedstawit je w marcu
2020 r., 1 powiedzia*, ze zezwalanie na to jest standardowa
praktyka.

Wiadomos¢ o chinskiej prébie zatuszowania $laddéw wirusa
pojawita sie posrdd narastajgcego podejrzenia, ze [J[JSARS-CoV-2
mégt przypadkowo wyciekng¢ z laboratorium bezpieczenstwa
biologicznego wysokiego poziomu w Wuhan — uznanym punkcie
zerowym pandemii.

Odzyskane probki wykazuja rdznice genetyczne w
stosunku do wirusa, ktdéry rozprzestrzenit sie na
catym sSwiecie

Bloom byt w stanie czeSciowo odzyska¢ 13 usunietych prébek za
pomocg Google Cloud i przystgpit do sekwencjonowania
wiruséw. Zauwazyt kilka réznic genetycznych miedzy szczepami w
usunietych prébkach a wirusem, ktdory ostatecznie
rozprzestrzenit sie na catym Swiecie.

Wirusolog powiedziat, ze wiekszo$¢ odzyskanych danych
sugeruje, ze wirus krgzyt na dtugo przed oficjalnym
harmonogramem Chin.

Odkryt, ze wczesne probki wirusa byty bardziej rozwiniete, niz
mozna by sie spodziewad¢ po patogenie, ktéry niedawno
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przeskoczyt ze zwierzat na ludzi - ale nie powiedziat, ze
nadato to wiekszej wagi teorii wycieku z laboratorium.

,T0 badanie nie dostarcza zadnych dodatkowych mocnych dowoddw
na korzy$¢ naturalnej choroby odzwierzecej lub wypadku
laboratoryjnego” — powiedziat Bloom w e-mailu do CNN.

,Pokazuje raczej, ze 1istniejg dodatkowe sekwencje ze
stosunkowo wczesnego wybuchu epidemii, ktére sa wcigz
nieznane, a w niektdorych przypadkach maja mutacje, ktére
sugerujg, ze prawdopodobnie sg ewolucyjnie starsze niz wirusy
z ‘mokrego targu’ w Huanan”.

Bloom odkryt, ze te wirusy majg trzy dodatkowe mutacje,
ktéorych brakuje w prdbkach SARS-CoV-2 pobranych kilka tygodni
pézniej. Te pobézZzniejsze wirusy bardziej przypominajag
koronawirusy znalezione u nietoperzy. ,Sa o trzy Kkroki
bardziej podobne do koronawiruséw nietoperzy niz wirusy z
Huanan” — powiedziat* Bloom.

Ustalenia Blooma sugeruja, Ze COVID
rozprzestrzeniat sie przed grudniem 2019 r.

W watku na Twitterze opisujgcym swoje odkrycia Bloom napisat:
,Chociaz wydarzenia, ktdére doprowadzity do [J[Jpojawienia sie
#SARSCoV2 w Wuhan, sg niejasne (zoonoza a wypadek w
laboratorium), wszyscy zgadzajg sie, ze gtebokimi przodkami sg
koronawirusy nietoperzy.

,Dlatego spodziewalis$my sie, ze pierwsze sekwencje #SARSCoV2
beda bardziej podobne do koronawiruséow nietoperzy, a poniewaz
#SARSCoV2 bedzie dalej ewoluowat, stanie sie bardziej odmienny
od tych przodkéw. Ale tak nie jest!

,Zamiast tego wczesne wirusy Huanan Seafood Market #SARSCoV2
réznig sie bardziej od koronawirusdéw nietoperzy niz wirusy
#SARSCoV2 zebrane pézniej w Chinach, a nawet w innych
krajach”.
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Brytyjscy eksperci komentujacy badanie powiedzieli, ze
potwierdzity od dawna podejrzenia, ze [JJCOVID rozprzestrzeniat
sie przed grudniem 2019 r. Ostrzegali rdéwniez, ze podkreslono
wady w dochodzeniu Swiatowej Organizacji Zdrowia w sprawie
pochodzenia COVID, ktdére jest uwaznie nadzorowane przez Chiny.

,Badanie dodatkowo potwierdza fakt, ze wirus krazyt w Wuhan
przed grudniowg epidemig” — powiedziat* MailOnline Lawrence
Young, biolog molekularny z University of Warwick.

»10 tylko pokazuje, jak wazne jest zrozumienie wczesnego
rozprzestrzeniania sie wirusa, a kazde przyszte dochodzenie
naprawde musi powaznie przyjrzed sie catej
sprawie. Szczegdlnie niepokojgce jest to, ze kluczowe dane
zostaty przestane, a nastepnie usuniete. To dziwne zachowanie.
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